Załącznik nr 1a do Specyfikacji Istotnych Warunków Zamówienia - postępowanie nr A120-211-39/19/JZ

Szczegółowy opis przedmiotu zamówienia

po modyfikacji z dnia 26.04.2019
Baza mikroskopu
•
Stabilna baza mikroskopu badawczego w układzie prostym

•
Potencjometr zmiany intensywności oświetlenie w przedniej części statywu

•
Współosiowe śruby mikro i makrometryczna. Minimalna podziałka odczytu w osi Z: 1 mikrometr
Oświetlenie przechodzące
•
Oświetlacz diodowy LED o mocy minimum 14W (moc odpowiadająca oświetleniu halogenowemu o mocy minimum 100W) 

•
Pięciopozycyjny kondensor z wkładkami do kontrastu fazowego, apertura numeryczna, NA=1,1

•
Oświetlenie wg systemu Koehlera
Optyka 

•
W systemie korekcji do nieskończoności 

•
Długość optyczna obiektywów minimum 45mm
Oświetlenie odbite (fluorescencyjne)

•
Manualna karuzela na 6 do 8 kostek z filtrami fluorescencyjnymi
•
Montaż kostek z filtrami bez użycia narzędzi
•
Palnik rtęciowy o mocy co najmniej 130 W i czasie życia co najmniej 1700 h
•
7-pozycyjna, manualna regulacja intensywności (100%, 50%, 25%, 12%, 6%, 3%, 0%)
•
Światłowód doprowadzający światło o długości maksimum 150 cm, transmisja w zakresie 340-770 nm
•
Wyświetlacz LCD z czasem pracy lampy
•
Cztery kostki z filtrami fluorescencyjnymi (wzbudzający, filtr dichroiczny oraz emisyjny) dedykowane do: DAPI, FITC, jodek propidyny, rodamina

Wymienny uchwyt rewolwerowy 

•
Uchwyt rewolwerowy na minimum 6 obiektywów
Stolik manualny
•
Zakres przesuwu minimum 75x50mm, z uchwytem na dwa preparat o wymiarach 75x25mm
Nasadka okularowa 

•
Trinokularowa, szerokopolowa o numerze pola min. FN=22 

•
Nasadka ergonomiczna, ze zmiennym kątem nachylenia 5-35 stopni, z regulacją rozstawu okularów w zakresie 50-76 mm
•
Trzypozycyjny dzielnik światła pomiędzy okulary i kamerę cyfrową 

Okulary

•
Z osłonkami gumowymi powiększenie 10x
•
Numer pola min. 22
Obiektywy o długości optycznej min. 45mm:  typ / powiększenie / apertura / minimalna wymagana odległość robocza (WD) 

•
Plan-fluorytowy 10x/0,30 / WD 5-16 mm, obiektyw kontrastowo-fazowy 

•
Plan-fluorytowy 20x/0,50-0,55 / WD 1,2-2,1 mm, obiektyw kontrastowo-fazowy 

•
Plan-fluorytowy 40x/0,75-0,80 / WD 0,40-0,71 mm, obiektyw kontrastowo-fazowy 

•
Plan-apochromatyczny immersyjny 100x/ 1,40-1,50 / WD 0,13 – 0, 20 mm
Zmieniacz powiększeń w torze optycznym

•
Z powiększeniami 1x / 1,25x / 1,5x lub 1,6x / 2x 

Kamera 

•
Rozdzielczość: minimum 2448 x 2048 pikseli 

•
Chip CMOS, wielkość 2/3 cala

•
Wymiar pikseli: minimum 3,45 mikrometra x 3,45 mikrometra 

•
Częstość odświeżania obrazu w pełnej rozdzielczości: 35 klatek/sek
•
Głębia tonalna: 12-bit

•
Połączenie z komputerem za pomocą USB 3.0

Akwizycja obrazu

· Automatyczna lub ręczna kontrola czasu ekspozycji i kontrastu
· Definiowane przez użytkownika pole zbieranego obrazu
· Łączenie (ręczne lub automatyczne) dowolnej ilości obrazów lub chromosomów w przypadku rozproszonych metafaz, nie mieszczących się w polu widzenia kamery. Automatyczna detekcja konturów chromosomów dołączanych do pierwotnego zdjęcia metafazy na zasadzie „przeciągnij i upuść”


Oprogramowanie bazy danych 

· Jedna, w pełni relacyjna baza danych obsługująca wszystkie moduły systemu, łatwa rozbudowa 
o kolejne programy oparta na bazach danych
· Własne wydruki, porównywanie chromosomów, kreator ideogramów. Możliwość tworzenia ideogramów aberracyjnych
· Zaawansowany wydruk kariotypu bezpośrednio z bazy danych bez konieczności otwierania programu do analizy
· Przypisywanie komórek do specyficznych klas i sortowanie według nich do dalszej analizy.
· Galeria porównawcza zapisanych obrazów (możliwość wyświetlania 1, 2, 4, 6 i 12 obrazów jednocześnie)
· Porównanie kariotypów pomiędzy dowolną liczbą metafaz, również od różnych pacjentów
· Możliwość funkcjonowania w sieci – jedna baza może obsługiwać wiele systemów do akwizycji/analizy obrazu
· Przygotowanie i wydruk zestawień statystycznych w formie graficznej
· Automatyczne tworzenie kopii zapasowych i archiwizacja – zabezpieczanie danych na różnych nośnikach (CD, DVD, zewnętrzny HD USB, pen-drive, dysk sieciowy itd.)
· Własne wzory wydruków – edytor wzorów wydruków wyników. Wydruki w języku polskim
Analiza kariotypu

· Opcja auto-scalania jednym kliknięciem

· Galeria ostatnio przechwyconych metafaz dostępna w oknie przechwytywania

· Możliwość jednoczesnego wykonywania wielu analiz dla pojedynczych obrazów w tym samym przypadku, w celu szybszej analizy pilnego badania
· Automatyczny pomiar rozdzielczości prążków

· Możliwość wykonywania operacji segmentacji chromosomów w jednym narzędziu bez dodatkowych skoków na klawiaturze lub kliknięć myszką, aby przełączyć się na inną funkcję narzędzia, z ponad 10 różnymi operacjami
· Wszystkie operacje edycji konturu i segmentacji, w tym dodawanie brakujących regionów telomerów, możliwość wykonania w oknie kariotypu
· Zaznaczanie i liczenie automatyczne zachodzących na siebie chromosomów
· System może automatycznie prezentować pojedynczy kariotyp wielu przypadków (takich jak podobne osobniki) 
z wszystkimi chromosomami dołączonymi obok siebie dla każdej klasy
· Układ kariotypu jest regulowany automatycznie w oparciu o zawartość chromosomów, nawet jeśli rozmiar chromosomu jest większy niż standardowy rozmiar grupy (10 lub więcej chromosomów w tej samej klasie)
· Raport sumaryczny kariotypów wszystkich aberracji komórek w celu natychmiastowej analizy klonów i  aberracji

· Analiza obrazów również w formacie JPG – możliwość ułożenia kariotypu ze zdjęć metafazy przesłanych z innego źródła
· Adnotacje - w tym również na ideogramach. Możliwość zaznaczania strzałkami i opisami w różnych kolorach 
i różnymi czcionkami. Predefiniowana lista często używanych opisów
Analiza FISH

· Pełne możliwości kariotypowania w ramach podstawowego modułu FISH
· Narzędzie ręcznego liczenia komórek/znakowań w FISH - zastępowanie liczników mechanicznych w laboratorium
· Funkcja Wizard – własne wydruki, porównywanie chromosomów, kreator ideogramów. Możliwość tworzenia ideogramów aberracyjnych

· Specjalny moduł kwantyfikacyjny do mierzenia intensywności świecenia sond FISH, np. dla sond telomerowych na pojedynczych chromosomach i globalnie (wszystkie sygnały) np. w jądrach interfazowych z automatycznym zapisem danych i możliwością ich transportu do Excela.
· Porównywanie chromosomów barwionych różnymi technikami (prążki G, FISH, SKY lub Multicolor FISH) – funkcja bazy danych

· Z-stacking nawet na mikroskopie ręcznym bez automatycznej kontroli osi Z (zebrane obrazy w różnym planie fokalnym są składane razem, by utworzyć ostry dwuwymiarowy obraz – pozwala uwidocznić sygnały, które znalazły się na różnej głębokości optycznej).

· Jedna, w pełni relacyjna baza danych obsługująca wszystkie moduły systemu, łatwa rozbudowa o kolejne programy (np. SKY lub Multicolor FISH, moduły skanujące itd.) oparte na bazach danych
· Moduł multispecies, pozwalający na kariotypowanie innych gatunków – gotowe wzorce dla myszy, szczura, bydła, kozy i świni. Możliwość tworzenia własnych wzorców i klasyfikatorów dla innych gatunków

· Wielostopniowe cofanie wykonanych operacji edycji obrazu (funkcja wstecz)
· Ręczne zliczanie chromosomów/sygnałów 
· Porównywanie chromosomów barwionych różnymi technikami (prążki G, FISH) – funkcja bazy danych
· Obraz zapisywany w formacie 12-bitowym na piksel z włączeniem informacji nt. tła
Komputer stacjonarny i monitor o minimalnych parametrach: 

· Procesor pozwalający na bezproblemowe obrazowanie i analizę obrazu

· Dysk twardy 500GB

· Dodatkowy wbudowany dysk twardy: 2TB

· Pamięć 8GB

· System operacyjny 64 bit

· Monitor 25 cali, rozdzielczość monitora: 2560 x 1440
Mikroskop ma posiadać certyfikat CE IVD
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